antechamber -i heptane.mol2 -fi mol2 -o heptane.gaff.mol2 -fo mol2 -at gaff -nc 0 -c bcc -rn HEP -j 5 
parmchk -i heptane.gaff.mol2 -f mol2 -o heptane.params
antechamber -i heptane.mol2 -fi mol2 -o heptanebox.gaff.mol2 -fo mol2 -at gaff -nc 0 -c bcc -rn HPX -j 5 
xleap -f leaprc.gaff
loadamberparams heptane.params
heptane = loadmol2 heptane.gaff.mol2
heptanebox = loadmol2 heptanebox.gaff.mol2
solvatebox heptane heptanebox 12 0.4
saveamberparm heptane heptanes.prmtop heptanes.x
savepdb heptane heptanes.pdb
check heptane
quit
